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FRANCE MEDECINE
GENOMIQUE 2025

Infrastructures du plan DOATA

SegOIA, Auragen, CReflX, CAD

Le Plan France Médecine Génomique (PFMG2025) a pour objectif dimplémenter la Médecine Génomique en France dans
un continuum soin-recherche. Il s'appuie sur 3 piliers principaux :

Un Centre de Référence, d'Innovation, d'expertise et de
transfert (CReflX)

Un réseau de laboratoires de CRef
sequencage génomique (LBM-FMG \ " ) ‘ Un centre national de Collecte

pour Laboratoire de Biologie Médicale et dAnalyse des Données
France Médecine Génomique) ® (CAD)
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Collecteur Analyseur de Données
Quelques dates

Appel a soumission de projets en 2022

Recrutements des équipes courant 2024

Autorisation EDS - juin 2024

Données des LBM / infrastructure / premiers projets ouverts en cours

La santé du futur s'inscrit
dans notre ADN
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QU'EST-CE QUE LE CAD ?

Le CAD est une Infrastructure nationale portée par la Le CAD sera hébergé au Trés Grand Centre de Caboul Le CAD s'appule sur plusieurs groupes de
pulssance  publigue, notamment pour garantie  la ﬂlitqdu CEA en lle-de-France et au Centre Informatique travall et un Comité Scientifique et

souveraineté des domnées, Fintéret général et de  L'Ensel Supérieur (CINES] 3  Fthique  (CSE).  Ce  comité
Fencadrement thique de I'utilisation des données. Il offrira Montpellier. Le CAD sera alimenté en continu par bes LBM- pluridsciplinaire, a pour ke de
S ENEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEsEEEEssssssssssssnsnw, 8 |3 communautd scientifigue un accés sécurisé au FMG (AURAGEN et SeqOIA a ce jour] et recevra également S'assurer gue les projets de :e_d_unh___e __________________________________________________________
* < catalogue de données génomiques issues du PFMG, un les données provenant des 4 projets pilotes du PFMG2025 ayant accks aux données res’
CAD <> so i n s :éﬂ!l‘lll d'applicati [l £t des facllités de (MULTIPLI, DEFIDIAG, GLUCOGEN et POPGEN) certain nombre de ﬂﬂl\ﬂ;
=stockage et de calcul Intensif et éthigues définis .
: : CAD <> Recherche
: ) :
. . , T gdnomiaues et ias =+ Réutilisation des données pour la recherche
° Re-analyse des données dans la pou rsuite ] clinigues -y E] - * (Catalogue : collecte/annotations des données pénomigues du. P
- L ST F— = Appariement avec les données clinigues (si besoin)

de la démarche diagnostique ) . o B o A ORGP N S
N asssmEsssEEEEEEEEEEEEEEEEEEEsEEEsEsEEEEEsEEEssssEEsssssEEEsss® Projets pilotes — g-ﬂ service des chercheurs
== ﬁ @ Mise en place d'espaces sécurisés par projet de rechernche
el

= transfert des données PFMG utile pour le projet de recherche

DEFIDIAS I_':_| + possibilité pour les chercheurs d'y apporter leurs propres
MULTIPLE Y/ onmak = ﬁ données et outlls d'analyse

ga._ﬁoggn | n = Stockage et ressources en calcul dimensionnées aux besoins du projet
l\; Portall et cellule d'accompagnement de projets f formation

10/04/2025 3
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Projets de recherche
Cellule d'accompagnement des projets

Projets de recherche [oxre du dosser @)

g
« Conseil Scientifique et Ethique - :
« Données des Laboratoires de Biologie ,1—_‘7 3
Médicale Dépét & Evaluation Avis favorable Signature Accés aux Valorisation &
« Bulle sécurisée - outils / données Demande d'acces aux parle CSE | mveovorae e | Accord de donnees diffusion
données recommandations collaboration Bulle sécurisée des résultats

Vers les "nouveaux diags"

Modification de la demande &
re(dépdt)

Accompagnement de toutes les étapes 1 I

S Accompagnement par le guichet unique du CAD

10/04/2025 4



Comment deposer une etude?
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https://pfmqg2025.aviesan.fr/acces-aux-donnees/
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* Données généreées par les LBM ? | = :
1 Dépot I
1 ~ .
* Demande d'acces : etude@genomecad.fr | Demande d'acces | |
1 aux données 1
1 I
1 I
1 I
Données d'activité du PFMG2025 1 1
N NN SN NN S S S SN S S N S S .
Par préindication au 31 décembre 2024
Dossier de demande d’accés au Collecteur Analyseur de Données (CAD) en vue de la réutilisation de données produites
dans le cadre du PFMG2025 pour des projets de recherche
Version mai 2023

Accompagnement par le guichet unique du CAD

Données d'activité du PFMG2025 au 31 décembre 2024

Nb de prescriptions

Nb de dossiers

Nb de

validées en RCP-FMG complets dossiers clos
Angiodémes bradykiniques héréditaires 3 3 2
Anomalies du développement, syndromes malformatifs et syndromes dysmorphiques sans déficience intellectuelle 9098 8123 6 040
Anomalies séveres de la différenciation sexuelle d'origine gonadique et hypothalamo-hypophysaire 186 141 96
Aplasies et hypoplasies médullaires 65 59 52
10/04/2025 5



https://pfmg2025.aviesan.fr/acces-aux-donnees/

Mise en place "faisabilite CAD" : pourquoi?

¥cH4 teur

La santé du futur s'inscrit
dans notre ADN

Avant mise en place d'une "faisabilité CAD"

« Conformité réglementaire ?

* Est ce que les données demandées sont
générées ? Disponibles au sein du CAD ?

* Ce qui est décrit dans le projet, est-ce faisable
au CAD ? Outils ... infra ... ?

..
L

I Etude de faisabilité CAD

.

Accompagnement par le guichet unique du CAD

* Proposition d'accompagnement Faisabilité CAD
 Structurer pour limiter les projets qui stagnent

* Accompagner CSE

10/04/2025




Faisabilité CAD : retours aux membres CSE
& porteurs des projets

Collecteur

Analyseur
de Donnees

La santé du futur s’'inscrit
dans notre ADN

1. Conformité réglementaire

Evalués par 'équipe opérationnelle CAD

1

Etude de faisabilité CAD

Accompagnement par le guichet unique du CAD

oul NON
L'étude déposée contient des données propres ideni C 0 0
L'étude déposée contient des données propres indirfe 2 Méthodologie
identifiantes, . 3
—— - Expression du besoin en données et fichiers
L'érude déposée contient des données propres anomy
Confarmité au référentiel “entrepdt de santé CAD" sh PRESENTS)
isati i la CNIL. - — — s
Autorisation suppidmentaire de ld Chl, Les dossiers d'intérét pour réaliser I'étude
Informations relatives a l'appariement des données, répandent A ces critére:
L'équipe projet prévoit la rédaction d'une Analyse d'|n Ren D
4 la protection des données (ALIPD).
Léquipe projet prévolt une déclaration pour le traiter imic :
Fanalyse prévue, A 3 T m aell r
L'équipe projet prévoit lacces a la partie analyse a up u régard ces Informations actuellemen
" it il
réduit| = -
L'étud
3. Faisabilité
delah
Toute : ; &k e
b Evaluée par l'équipe opérationnelle CAD
our NON Commentaire
Les ressources informatiques demandées
Forrespondent aux traitem|
Sinon g hle, préc
Des informations concernal
CONCLUSION
Hes processus sont fournis|
ke machine “standard”,
Ex : 24 core cf ¥

Description de fenchainem O Faisabilité confirmée 0 Précisions a apporter

pnalyses (gestionnaire de v

pprésente,

Conclusions de l'équipe opérationnelle CAD :
UPU e
He traltatiant TVONTT, PTETIONT €1 Ean O D O TESPONSamie O [TaierTeT | ‘

10/04/2025



dans notre ADN
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1
1
dans notre ADN : 1
1 [Cléture du dossier ()()] |
Fiche d’'évaluation de projet : :
N . . . - 1 !
1. Objectifs, Méthodologie et données de I'étude 1 1
1 1
1 1
1 1
oul | non | na 1 :
Le contexte scientifique, médical, épidémiologique est O O O 1 1
lai 3 H i

clairement exposé. I Evaluaﬂon Avis favorable :
La justificationfintérét de I'étude est démontré(e). O O O er du texte. 1
. ! 1 par le CSE Avis favorable avec I
Le périmétre de I'étude e Avis proposé par le rapporteur 1 recommandations 1
La méthodologie est clair : :
Les sources de données s I l
= Description synthéti Sur la base des questions précédentes : oul NON 1

« Liste de variables uf 1
- CRF et/ou questionn 1 1
= Profondeur historiqu L'étude est conforme & I'éthique* O O 1 1
Les appariements entre s 1 1

liqués. o .

expliqués. 7 ' ‘ - ] | Modification de la demande & !
Les criteres de jugems L'étude présente un intérét scientifigue et/ou social O [} 1 Zoa 1
évidence de Iatteinte d re(depOt) 1

définis. I
1 1
Le protocole et I'expressi O AVIS FAVORABLE 1 1
R R e e e o

Cliquez ou a) O AVIS FAVORABLE avec recommandations . .
o 4 Accompagnement par le guichet unique du CAD
O AVIS RESERVE (| en CSE né ire)

O AVIS DEFAVORABLE (nouveau dépst de projet nécessaire)

2 rapporteurs par projets discuté, discussion avec tout le CSE

Dates réunion CSE

16 avril 2025
28 mai 2025

* 9juillet 2025

. .
YasssEsEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEn®
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Les CSE de 2022 a 2024 :

Collecteur

1111

Uy,

La santé du futur s'inscrit
dans notre ADN

17 projets favorables

Evaluation CSE 2022
-

Favorable avec

recommandations

Favorable

Réservé

FRANCE MEDECINE
GENOMIQUE 2025

2023 2024

PROJETS DE RECHERCHE

Vous trouverez ici les résumés grands publics des projets de recherche liés au PFMG2025 :

« Projets sur les aspects médico-économiques :

© Projet de recherche SONCO (Ségquen

« Projets ayant fait une demande au CAD, validés par | E et dont la réutilisation des données n'a pas encore commence :
© groetae recnercne PAAGE MG, M%%ﬂ Esies spastiues Génomées)
° Ad:v:@_r@;riudm = ingnosti I i

© Projetde

& Ocologie Coharte

(Génétigue de b Déficience i

-

palients atteints de cancers rares ; cohoste prosgestive nationale)

s et mutations dans bes
MO ol hez I
r

les Déficiences de couses rares, les mals

’ \ © Projet de rechesche MESOSCREEN (Genomic and transcrigtomic snalyses identify a prognostic gene signature and predict response o therapy_in perit
mezothelioms)
© Proy S (PEMG ri-anafyse Surdités) énétinues dans les surdités pré
. ik X P . e : . .
° Fa I Sa b I I Ite ( AD —_ ato uts ( S E © Frojet de recherce MICROC : Exploiter les données our améfores le disgpossic des de
@ Proet de recherche Génes e eévions noa-codantes imefinués dans les anomalies dé du pont et du cervelet
& Projet de recherche identi et validation de nouveous pnes ct mutations dans les malad
. . & Projet de recherche Dé basées sur le Deep Lesming pour évabiation conipinte des CHY (Copy Number Varisat) ot des
° Actl o n O u r m | Se e n O e uv re d e S b u | | e S {gingle Huclectide identifies par de ginome dans une cohorte de putients présentant une deficience sous Mypothes
diggrizme
© o Ne PA-DREP (PFMG 1é-Analyse DREP) causes génétiques de i de I'enfs
N\,
© Frojet de recherche Malads - Eluder lermance i 1 comrendse Ia

https://pfmq2025.aviesan.fr/projets-de-recherche-2/

10/04/2025
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Faisabilité CAD en pratique

 Faisabilité pour acter les outils /
données a mettre en acces dans les
bulles sécurisées

¢ 2025 : Mise en place des accés aux
bulles

o e

Evaluation Avis favorable

par le CSE

Avis favorable avec
recommandations

Faisabilité CAD

Accord avec porteurs
- acces bulle a venir

Modification de la demande &
re(dépdt)

9
1 A programmer

Accompagnement par le guichet unique du CAD

Retour programmeé

pour accord avant
\ acces bulle

10/04/2025 10
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Transfert des données des LBM

—~ --“~‘~‘~\ SEQOI Soin & transfert des données
___f_/ A « de prescription o N AU RA
-’/// Médecine génomique * deséquencage (dossiers interprétés)
Z8 \ | GEN
"0. .0’
.0 e N *
0.. \ ..0
"x ' Qualité / population de référence ’.”

:Cad ‘ Catalogue d'outils, annotations

= La santé du futur s |nscr|t
ans notre ADN @ Besoins spécifiques du projet

ﬁ @ Pseudonymisation

Projet X "y

Projet Y

Données laboratoires pseudonymisées

o  Critéres cliniques - Données laboratoires pseudonymisées

Données propres o Criteres cliniques

Outils du catalogue / propres au projet i Doqnées propres .
Puissance / stockage demandé - Outils du catalogue / propres au projet

Jeu de référence asymptomatique - Puissance / stockage demande
- Jeu de référence asymptomatique

10/04/2025 n



Collecteur

(Hcadm@

La santé du futur s'inscrit
dans notre ADN

Validations internes avant mise en ceuvre projets

Réglementaire

Conforme “Entrepot Santé CAD" Faisabilité CAD : précision du besoin logiciels
Contractualisation Fiche technique bulle sécurisée
Analyse d'impact relative a la protection des données Configuration espace logiciels
Déclaration Health Data Hub Ressources de calcul et stockage
Habilitation membres du projet | . Données de référence dans la bulle

Bulle sécurisée HDS accessible

Formalisation / procédures en
cours de rédaction

Vi

WORK IN PROGRESS

Données
Ressources
Faisabilité CAD - précision du besoin des porteurs de projet - N
Génération des donneées sur les plateformes BIOInformatICI_en
Transfert des données PFMG dans la bulle Espace collaboratif CAD

Données propres attendues dans la bulle
Vérification des données transférées dans la bulle

10/04/2025


https://www.health-data-hub.fr/demarches-reglementaires

Trois grandes étapes de mise en ceuvre

Collecteur

Analyseur
de Donnees

santé du futur s'inscrit
ns notre ADN

Projets avec donnees des LBM

—_— --...._ ”“\\

== SEQOIA

el Médecine génomique
/// g q
771y

5 projets préfigurateurs 2 projets "structurants” Suite des projets avec avis
*VCF des laboratoires / BAM mis & disposition *BAM favorable

*Pseudonymisation * Appel des variations *BAM

* Catalogues outils / annotations / variations

10/04/2025

13
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d~ Donnees

La santé du futur s'inscrit
dans notre ADN

Projets "structurants"

Disponibilité des équipes pour rendre la bulle fonctionnelle et permettre au
projet de se réaliser
Population de référence

Défidiag
e “ « SNV
' ‘ - CNV
\ e SV
N
~ -..\\__\
== SEQOIA
////,/Medm”mwe Bulle sécurisée
Pseudonymisation , Besoin d'ajouter des outils ?
Donnees LBM Des données ?
. Lo Ex:
AU RA doublons Outils spécifiques * Visualisation des données
GEN * Dictionnaire HPO
] Catalogue CAD
- i o ) , * Qutils / annotations
Mise en place d'un "welcome pack" défini en fonction des besoins * Variations

pointés par projets structurants

--- MSera incrémenté avec le temps

10/04/2025 14



Collecteur
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santé du futur s'inscrit
ns notre ADN

Catalogues qui vont s'incrémenter

Dictionnaire des termes HPO
Outil de visualisation IGV

Python
Outils d'appel des variations
Annotations structurales et fonctionnelles " samiools 19

. ¢ snpeff5.2
« Annotations structurales - gencode / RefSeq . snpsift 5.2
* Annotations géniques - HGNC / OMIM e finsurf a2c989c
* Données génomiques - TCCGA e bedtools 2.31.]1
« Annotations cliniques et phénotypiques - Orphanet / HPO * bedops 2.4.41
«  Annotations populationnelles - 1000 genomes/ gnomAD exome / genome * R432
«  Annotations pathogénicité - COSMIC / ClinVar * epacts 3.4.2
« Annotations d'impact - CADD / dbNSFP \S/ZL)DT%T
* ..encours!

¢ ...encours

10/04/2025 15



Portail CAD : objectif transparence et requétage
des donneées présentes dans I'EDS / des catalogues

Collecteur
Analyseur
de Donnees

santé du futur s'inscrit
ns notre ADN

Nb de prescriptions

Nb de dossiers

Nb de

validées en RCP-FMG complets dossiers clos
Angiodémes bradykiniques héréditaires AUjOU rd'hui . 3 2
Anomalies du développement, syndromes malformatifs et syndromes dysmorpl} Don nées fou rnies par |e pFMG 8123 6 040
Anomalies séveres de la différenciation sexuelle d'origine gonadique et hypotha| + faisa b|||té CAD 141 96
Aplasies et hypoplasies médullaires 65 59 52
A construire :
Informations requétable : dossiers accessibles pour projet Quels outils sont installés ?
o Préindication? o Variations du nombre de copies ?
o Informations cliniques ? Détail
o Structures familiales o Fusions?
o ... a définir en fonction des besoins projets o
Quelles annotations peuvent étre utilisées ?
n M M n O i ?
o Catalogue "variations" ? Annota'Flons structurales
SNV CNV SV ... Détail |
o Annotations fonctionnelles ?
10/04/2025 16




Collecteur

Analyseur
de Donnees

Projet favorable CSE - dans la bulle ?

—
-—
-—

-I-Q Outils / ressources mises a Données populationnelles
(T T disposition "Welcome pack" disponibles au CAD (DEFIDIAG, ...
Outils du catalogue qui répondent aux questions du projet

Outils spécifiques validés "faisabilité CAD"................. z

Ressources d'annotation du catalogue

Annotations spécifiques validés "faisabilité CAD”

5, A AUC% Données des LBM - informations cliniques
10/04/2025

17



Fonctionnement actuel, et objectifs 2} e

Ré alignement
des BAM

Pas de BAM BAM des LBM

Catalogue des Autonomie des porteurs a requéter les catalogues

données brutes de outils / annotations / variations
variations via portail

Appel des variations

VCF des LBM dans les bulles

Processus automatisés

Outils / annotations Catalogue des

a demander via les Welcome pack outils / annotations
projets via portail

10/04/2025



Calendrier 2024 - 2026

Projet MR VCF (BAM attendu)
Données LBM

Projet MR VCF (BAM attendu)
Données LBM

Projet cancer BAM
Données LBM

Projet MR BAM + VCF
Données Défidiag

Projet MR BAM + VCF
Données Défidiag

Projet MR VCF (sans BAM)
Données LBM

Projet MR VCF (sans BAM)
Données LBM

Projet MR structurant
Données LBM avec cohorte

Projet cancer structurant
Données LBM avec cohorte

Criite Aac nrniate Fancar /

2024

2025

Projets préfigurateurs

Projets pilotes

Projets "structurants™

Gacad_‘;

La santé du futur s'inscrit
dans notre ADN

2026

Inserm 2 pProjets maladies rares
1 projet cancer

_ 2 projets
FCGNRGH  mgaladies rares

i Inserm 5 r5iets maladies rares

1 projet maladies rares
1 projet cancer




Collecteur

Acces aux données & valorisation Fcad

nnnnnnnn

2024 2025 2026

Projet MR VCF (BAM attendu)
Données LBM

Projet MR VCF (BAM attendu)
Données LBM

Projet cancer BAM
Données LBM

Projet MR BAM + VCF
Données Défidiag

Projet MR BAM + VCF
Données Défidiag

Projet MR VCF (sans BAM)
Données LBM

Projet MR VCF (sans BAM)
Données LBM

données diffusion

1

1

I . .

i Acces aux Valorisation &
1

1

1

1

1

S i 1

Bulle sécurisée des résultats 1
1

1

L

Projet MR structurant
Données LBM avec cohorte

N\
NV

Projet cancer structurant Aclcompag.nement par le
Données LBM avec cohorte guichet unique du CAD

Criite Aac Nnrainte Fancar /



Bulle sécurisée

REIE

[& Re-attach Y ® ¥ Hidetoolbar

“

[test_cad@dcsvmscad-
Inventory of tools:

~]% cad_containers_inventory

vep
: iggggls INSERM - Portail HDS
spip
r_
bedtools
bedops
snpsift
finsurf
epacts
[test_cad@deSvmscad- ~]% bedtools --version %] 8. dcSvmscad- hds.inserm.fr (test_cad
bedtools v2.31.1 Données
[test_cad@dc5vmscad- ~1$ bedtools --help [@ Re-attach %7 Fullscreen [E] Stay ontop de recherche
bedtools is a powerful toolset for genome arithmetic. e en santé
Version: w2.31.1 [test_cad@dc5vmscad- ~1% tr publique
About: developed in the gquinlanlab.org and by many contributors worldwide. Jdata
Docs: http://bedtools.readthedocs.io =
Code: https://github.com/argsx/bedtools?2 — 7 =
Mail: https://groups.google.com/forum/#!forum/bedtools-discuss [ 186. father.vcf.qgz
\Usage: bedtools =subcommand= [options] | 'E?'fﬁj?ir;yifafbl
‘The bedtools sub-commands include: — ZTI-Lndex-VCf:tbl
= . 41.mother.vcf.gz
[ Genome arithmetic ] — i1 1 . mother.vef.thi
intersect Find overlapping intervals in various ways. metadata.json
window Find overlapping intervals within a window around an interval. =
closest Find the closest, potentially non-overlapping interval. T 20.vef.gz
coverage Compute the coverage over defined interwvals. s S f--b'
map Apply a function to a column for each overlapping interval. iE?-YC;-t 12
genomecov Compute the coverage over an entire genome. i SVET.QZ
merge Combine overlapping/nearby intervals into a single interval. T 78.vcf.thi
cluster Cluster (but don't merge) overlapping/nearby intervals. i
complement Extract intervals _not_ represented by an interval file.
shift Adjust the position of intervals. L 1.5
subtract Remove intervals based on overlaps b/w two files. CADD v1.6.sha256CADD v1.6.sha256
slop Adjust the size of intervals. Lile Sl SNVs . tsy : %b' HE SNVs .t thi
flank Create new intervals from the flanks of existing intervals. i e_genome__ _S' hinE L e—ge”Qm?— SR
e Mok G Sreenile 4 B S, _ whole_genome_SNVs.tsv.gzwhole_genome_SNVs.tsv.gz
random Generate random intervals in a genome. L
shuffle Randomly redistribute intervals in a genome. 1.23
sample Sample random records from file using reservoir sampling. dbNSFP4.2a grch38.gzdbNSFP4.2a grch38.gz
spacing Report the gap lengths between intervals in a file. dbNSFP4.2a grch3g8.gz.tbhidbNSFP4.2a grch3s.gz.thi
annotate Annotate coverage of features from multiple files. deSFP_4.25.sha256deSFP_4.2a.sha2§6

[ Multi-way file comparisons ]

multiinter Identifies common intervals among multiple interval files. : 5 :
unionbedg Combines coverage intervals from multiple BEDGRAPH files. 9 directories, 17 files
[test cad@dcSwvmscad- ~]% tree Jfworking/
[ Paired-end manipulation ]
pairtobed Find pairs that overlap intervals in various ways. L test

pairtopatir Find pairs that overlap other pairs in various ways.

[ FoaEe eonersiom T 8 directories, 1 file
bamtobed Convert BAM alignments to BED (& other) formats. [test_cad@dc5vmscad- ~1% I
bedtobam Convert intervals to BAM records.

bamtofastq Convert BAM records to FASTQ records.
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Pour résumer

Participation active de la bioinfo, bel atout!

Structuration de |la mise en oeuvre des projets en 2025
o Infrastructure
o Premieres données des dossiers LBM
o Mise en place de |la qualité
o Mise a disposition de bulles sécurisées en cours
o Catalogue des outils / des données
o "Welcome pack" a définir (et incrémenter)
o Calendrier des livraisons

Perspectives: les projets "au fil de I'eau" avec catalogue requétable
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Merci!

/

FRANCE MEDECINE Sl \\\B\

GENOMIQUE 2025 i _'RefIX AU RA e ;\5 SEQOIA
W France Médecine Génomique 2025 GEN #/:;j//fl/ Médecine génomique

Cellule accompagnement
des projets

(—Acad_ - Adrien Josso Rigonato

La santé du futur s'inscrit F|avian Rique
ans notre ADN

—

Syrine Bouallegue
Cécile Meslier
Virginie Bernard
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ircad
Environnement pour la recherche

dans notre ADN

—

t des études

@
| = cqi
T CAD - Infrastructure HDS - d'accompagnemen
. — Infogéreur HDS
Permission
/ EDS CAD .

CAD

Portail
= BRI  Bulle sécurisée
— i ® o
Donnée,s’publiques <. Membre
de reférences de

Serveur Bureau retherche
SHEmalEe virtuel
S

I\éeézac? rﬁ?qnueeess géDrs)Trr\];euses

Audit &

. tracabilité
: & D(?n,nees des actions
Cliniques de références
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Moins de projets en 2024 ?
Anticipation de l'intéerét CADMOS

e
Cad mbs_l A propos Sources Statistiques Filtres G e

Evaluation CSE 2022 2023 2024

Bienvenue sur CADmos, I'outil d'exploration de variants, proposé par le CAD.

Défavorable - 1 = Rechercher par Yh arna

Effectuez votre recherche dans la base de connaissances CADmos

Favorable avec
recommandations

Cadrmb‘ -4 Apropos Sources Statistiques _F\'Itrei e ]
Favorable 3 8 G s pepes pr b
Critéres

Réserve 5 13 8

* Projets avec focus sur géne d'intérét Critéres actifs o

* Variations d'intérét avec clinique

spécifique? >> CADMOS
s
. Ex. RNU4-2 & biais a5, (8)
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