
Mise en place de MOABI AP-HP & SeqOIA
Quelles leçons?
Alban LERMINE – Séminaire Bioinfo-diag – Mercredi 15 Mai 2024



Plateforme de service en bio-informatique dédiée aux activités de 
séquençage ADN haut-debit de l’Assistance Publique - Hôpitaux de Paris
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CANCERS MALADIES RARES INFECTIEUX

15
Ingénieurs

https://moabi-aphp.github.io/

Infrastructure &
 Équipe

https://moabi-aphp.github.io/


Laboratoire de Biologie Médicale du plan France Médecine Génomique 
2025 – Intégration du génome complet dans le cadre du soin
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MALADIES RARES

https://laboratoire-seqoia.fr/


MOABI AP-HP - Ressources humaines & organisation

HPC & Big Data Intégration R&D Data Science Développement
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SeqOIA - Ressources humaines & organisation

HPC & Big Data Intégration R&D Data Science Développement

J. Brayet V. Saillour A. Rausell L. Frobert
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Point clef 1 - Infrastructure Bio4G
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Point clef 2 - Cycle de vie de l’information



BCL to CRAM
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Point clef 3 - Orchestration des pipelines
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Point clef 4 - Cycle de vie des données



Volumétrie en jeu - Scratch

Scratch



Volumétrie en jeu - Archivage
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Quelles leçons?

q Diversité infiniment plus complexe à gérer que la volumétrie
q L’internalisation des solutions permet:

q La maitrise de l’information de bout en bout
q La maitrise du cycle de vie des données
q La liberté et la maitrise des évolutions
q La jouissance des sources logicielles (cf. Distribution logicielle)
q Un accès illimité à ses propres données (cf. Seqoia dAta laKE)
q De faire des économies, c’est moins cher que la prestation SaaS!!!

q 1 génome analysé/stocké 5 ans = 28€
q Mais l’internalisation c’est:

q Un modèle d’investissement différent (RH +++) souvent redouté en milieu hospitalier
q Recruter des profils pouvant être rares sur le marché à des salaires souvent inférieurs au marché
q Rentable que si l’activité est suffisante

Maitrise de l’Information Maitrise du cycle de vie des données Automatiser = Survivre

- 4 point clefs -

- Autres enseignements -

Automatisation à l’extrême

Infrastructure



Prescription NA SPICE

SGL GENNO MySeqOIA

PipelineLauncher G-Route Automatique

Pipelines PipelineFactory

Interprétation Leaves gLeaves / gLeavesAD / SaKe

Infrastructure Bio4G Soin

DPI ORBIS Autres

2024

Système d’Information Soin – Aujourd’hui



Prescription SPICE

SGL GENNO MySeqOIA

PipelineLauncher Automatique

Pipelines PipelineFactory

Interprétation gLeaves / gLeavesAD / SaKe

Infrastructure Bio4G Soin

DPI ORBIS Autres

Cible

Système d’Information Soin – Cible



Distribution Logicielle
https://gleaves.laboratoire-seqoia.fr
https://github.com/natir/variantplaner



Variant
-Planer

GLEAVES

Solutions distribuées

Open Source€   Freeware

https://gleaves.laboratoire-seqoia.fr https://github.com/natir/variantplaner

Documentation d’installation/exploitation

Images Docker + Annotations dynamiques

StackOverflow

Documentation

Sources

Github

+
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gLeaves & gLeavesAD - Architecture logicielle



Ré-analyse semi-automatisée

Indicateurs

Apprentissage

Variants (VCFs)

Alignements (CRAMs)

Données cliniques (SPICE)

Annotations (Clinvar, ….)

Ré-analyse ponctuelle

SaKe – Seqoia dAta LaKE
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Structuration des données



La ré-analyse périodique des examens non conclusifs produit un 
gain diagnostique annuel de l’ordre de 5 à 10 %

https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/26562225/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/27711071/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/27441994/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/31231135/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/33568551/

Rationnel

https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/26562225/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/27711071/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/27441994/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/31231135/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/33568551/


Evolutions de Clinvar entre 2017 et 2021



Ré-annotation (1x/mois)

Sélection automatisée (1x/mois)

CR non-conclusif

CR concluant

BCL to VCF

while $CR != concluant
do
       sake.requests
       gleaves.alert

       if $gleaves.alert = true
       then
          biologist.read($gleaves.alert) 
       fi

       if $biologist.read($gleaves.alert) = patho || likely_patho
       then
          CR = concluant
       else
          CR = non-conclusif
       fi
done

>_

Biologiste

L’interprétation perpétuelle


